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Camaron

El grupo de trabajo recientemente ensamblé el genoma del camaron blanco Penaeus (Litopenaeus) vannamei,
convirtiéndolo en el genoma de referencia mas completo a la fecha para la especie (Perez-Enriquez et a., 2024;
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/datasets/genome/GCA 037577135.2/).

Este logré abrié el camino para profundizar en el conocimiento de diversos aspectos de importancia en la produccion
acuicola y la evolucion de la especie. Algunos de los topicos especificos en los que se pretende incidir a través de trabajos
de tesis son los siguientes:

- Revision y correccion del genoma. La mayor parte del genoma ensamblado (aprox. 1.6 Gb) esta organizado en los
44 pares de cromosomas de la especie. Sin embargo, aun quedan aprox. 450 Mb, fragmentados en una gran cantidad
de scaffolds, que requieren su ensamblaje y su re-posicionamiento en los cromosomas. Para esta revision y correccion
del genoma se cuenta con una base de datos de secuencias largas (PacBio), que se procesan en el servidor de alta
capacidad del CIBNOR.

Perez-Enriquez R.*, Juarez O.E., Galindo-Torres
P., Vargas-Aguilar A.L., Llera-Herrera R. (2024)
Improved genome assembly of the whiteleg shrimp
BioProj Penaeus (Litopenaeus) vannamei using long- and
short-read sequences from public databases.
Journal of Heredity 115, 302—-310.
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- Transferencia horizontal de genomas de microorganismos. Durante el ensamblaje del genoma del camarén, se
detectaron alrededor de 350 secuencias que corresponden a genomas bacterianos o virales. La tematica del tema
consiste en determinar si esas secuencias son contaminantes o si, por el contrario, son secuencias ancestrales que se
integraron al genoma del camardn mediante el proceso conocido como “Horizontal Gen Transfer”. Para esta revision se
cuenta con una base de datos de secuencias largas (PacBio), que se procesan en el servidor de alta capacidad del
CIBNOR.
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- Estudios de Asociacion al Genoma Ampliado (GWAS). Los estudios de “Genome Wide Association” en los que
estamos interesados, consisten en la busqueda de variantes genéticas que pudieran estar asociadas a una caracter de
importancia econOmica para la acuacultura, tales como crecimiento, resistencia a enfermedades, etc, con potencial
futuro de mejoramiento genético. En este tipo de estudios, los perfiles genéticos de organismos de distintos grupos (por
ejemplo, alto y bajo crecimiento) se comparan y se buscan marcadores genéticos tipo SNPs (Single Nucleotide
Polymorphisms) que estén estadisticamente asociados con uno u otro grupo. Para ello contamos con perfiles genéticos
(aprox. 2,500 SNPs) de unos 250 ejemplares a los cuales se les determind peso, color, contenido de acidos grasos y
sexo (Nolasco-Alzaga et al. 2018).

Nolasco-Alzaga H.R., Perez-
Enriquez R.*, Enez F., Bestin A.,
Palacios-Mechetnov E., Haffray
P. (2018) Quantitative genetic
parameters of growth and fatty
acid content in the hemolymph of
the Whiteleg shrimp Litopenaeus
vannamei. Aquaculture 482(1),
17-23. DOI:
10.1016/j.aquaculture.2017.09.01
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Peces marinos:

El grupo de trabajo ha trabajado en el desarrollo de marcadores genéticos para la caracterizacion de poblaciones
silvestres y de cultivo de peces marinos, tales como el jurel, la totoaba y el huachinango, entre otras (Max-Aguilar et al.
2024).

- Caracterizacion de lotes de cultivo y marcadores para la diferenciacion de sexo. El grupo de trabajo se encuentra
obteniendo los perfiles genéticos de lotes de cultivo de robalo Centropomus viridis y ha realizado la diferenciacion del
sexo en el jurel Seriola rivoliana. El reto es encontrar nuevos marcadores genéticos asociados al sexo para el jurel y
para otras de interés comercial como la totoaba Totoaba macdonaldi, el huachinango Lutjanus peru y el propio robalo.

Max-Aguilar A., Mendoza-Carrion G., Escobedo-Fregoso C., Pérez-Enriquez R.* (2024). Genetic characterization of aquaculture
species by low-density SNP panels. Revista Bio Ciencias, 11, e1534. https://doi.org/10.15741/revbio.11.e1534



