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I. DESCRIPCIÓN DEL CONTENIDO DEL PROGRAMA DEL CURSO O ASIGNATURA 
A) OBJETIVO GENERAL 

Que el alumno aprenda los conceptos, elementos, herramientas y aplicaciones básicas necesarias para estudiar 
la diversidad biológica desde un enfoque micro y macro evolutivo dentro de área de la biología comparada 
(Sistemática). 

 

B) DESCRIPCIÓN DEL CONTENIDO 

TEMAS Y SUBTEMAS TIEMPO 
(Horas) 

UNIDAD I Definiciones y disciplinas afines. 
1.1. Sistemática y sus alcances. 5 

 



1.2. Taxonomía. Código internacional de nomenclatura zoológica, Código internacional de 
nomenclatura botánica, Código internacional de nomenclatura bacteriana. 
1.3. Descripción de nuevas especies. 
1.4. Especiología. 
UNIDAD II Conceptos de especie. 
2.1. Tipológico. 
2.2. Adimensional. 
2.3. Multidimensional. 
2.4. Concepto de especie biológica. 
2.5. >=Recognition species concept=>. 
2.6. Concepto del género. 
 

5 

UNIDAD III Identidad de las especies. 
3.1. Morfología. 
3.2. Tipo de reproducción. 
3.3. Aislamiento reproductivo. 
3.4. Cariología. 
3.5. Amplitud ecológica (Ecofisiología). 
3.6. Características bioquímicas. 
3.7. Caracterización molecular. 
3.8. Nicho ecológico. 
3.9. Variación. 
3.10. Variación no heredable. 
 

10 

UNIDAD IV Estructura de las especies. 
4.1. Estructura poblacional. 
4.2. Especies montotípicas. 
4.3. Especies politípicas. 
4.4. Subespecies. 
 

4 

UNIDAD V Distribución de las especies. 
5.1. Principios de biogeografía. 
5.2. Vicarianza. 
 

4 

UNIDAD VI Especiación. 
6.1. Tipos de aislamiento. 
6.2. Transformación de las especies. 
 

4 

UNIDAD VII Sistemática bacteriana y filogenia. 
7.1. La clasificación de los organismos procariontes. 
7.1.1. Especie bacteriana. 
7.1.2. Cuántos y cuáles Reinos. 
7.2. Taxonomía numérica. 
7.3. Acidos nucléicos en la clasificación bacteriana. 
7.4. Métodos genéticos. 
7.5. Serología y quimiotaxonomía. 
7.6. Nomeclatura bacteriana. 
7.7. Identificación de bacterias. 
7.8. Colecciones de referencia de bacterias. 
7.9. Historia evolutiva de los procariontes. 
7.10. Estrategias para la identificación de procariontes. 
 

4 

UNIDAD VIII: Reconstrucción filogenética (morfológicas y moleculares). 7 



8.1. Tipos de caracteres (morfológicos y moleculares). 
8.2. Codificación de caracteres y elaboración de matrices de datos. 
8.3. Criterio de Parsimonia en la reconstrucción filogenética.  
8.4. Sistemática integradora en la era moderna. 
8.5. Tasas de sustitución y modelos evolutivos. 
8.6. Tipos de formatos para secuencias genéticas y GenBank. 
8.7. Edición de secuencias moleculares. 
8.8. Alineamiento múltiple de secuencias. 
8.9. Máxima verosimilitud (ML) e Inferencia Bayesiana (IB). 
 
UNIDAD IX: Delimitación de especies y taxonomía integradora. 
9.1. Métodos moleculares basados en distancias genéticas (NJ, ASAP, ABGD). 
9.2. Métodos moleculares basados en la teoría de Coalescencia (GMYC en R, BPP, PHRAPL, 
SODA). 
9.3. Criterio acumulativo vs. Criterio de congruencia. 
9.4. Relojes moleculares (estricto y relajado) y datación de linajes. 
9.5. Puntos de calibración (registro fósil vs. tasa de sustitución). 
9.6. Reconstrucción de Áreas Ancestrales (vicarianza vs. dispersión). 
 

7 

UNIDAD X: Filogenómica. 
10.1 Introducción a la Filogenómica 
10.2 Definición y alcance de la Filogenómica. 
10.3 Conceptos básicos 
10.4 Datos en Filogenómica 
10.5 Tipos de datos utilizados. 
10.6 Herramientas moleculares. 
10.7 Métodos de Reconstrucción Filogenética. 
10.8 Cladogramas, árboles filogenéticos y redes. 
10.9 Métodos de construcción y evaluación. 
10.10 Herramientas Computacionales. 
10.11 Introducción a las herramientas bioinformáticas en filogenómica. 
10.12 Uso práctico de software para análisis filogenómico. 
10.13 Plataformas útiles. 
10.14 Aplicaciones. 
10.15 Casos de estudio de filogenómica. 
10.16 Discusión de artículos y presentaciones.                                                                         Total 
 

 

 

 

 

14 
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III. PROCEDIMIENTO O INSTRUMENTOS DE EVALUACIÓN 

 
ACTIVIDADES DE APRENDIZAJE 
Teoría y ejercicios prácticos utilizando diferente software computacional, tareas teórico-prácticas a casa, 

cuestionarios y/o ensayos sobre artículos selectos discutidos en clase. Discusión de artículos selectos. 
Planteamiento de un proyecto integrador. 

 
EVALUACIÓN 
- Asistencia 10 %  
- Participación 10 % 
- Tareas y Exámenes 80 % 
 
 



 


